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Tematyka badan: Trojwymiarowe wyznaczenie jader komérkowych w sekwencjach Z-stosu WSI dla patologii
wspomaganej komputerowo.
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Opis projektu: Petna automatyzacja platform skanujacych preparaty patologiczne w postaci wielowarstwowych
obrazdéw o roéznej glebi ostrosci wprowadza zapotrzebowanie na algorytmy przetwarzania obrazu, ktore z
niewielka interwencja operatora lub bez niej moga doktadnie wyznaczy¢ jadra jako struktury trojwymiarowe, na
podstawie sekwencji obrazow mikroskopowych zbieranych w osi Z mikroskopu. Jednak istnienie skupisk
komoérek, ich naktadanie si¢ na siebie, obecno$¢ komorek proliferujgcych, ztozono$¢ barwienia jadra
komorkowego, jak rowniez zanik kontrastu migdzy jadrami i cytoplazmg lub ttem preparatu powoduja, ze
dotychczasowe algorytmy rekonstrukcji tréjwymiarowej daja nieoczekiwane i nieprawdziwe wyniki. Ponadto
proces rekonstrukcji trwa niedopuszczalnie dtugo, jesli dotyczy catego tak zwanego wirtualnego slajdu (WSI),
ktoéry moze zawiera¢ okoto 500 000 komorek. Staba wydajno$¢ wyznaczania jader ma niekorzystny wptyw na
badania w patologii obliczeniowej [1-4].

Celem badan jest opracowanie szybkiego i niezawodnego algorytmu doktadnej segmentacji jader w obrazach 2-
D oraz jego solidnej rekonstrukcji trojwymiarowej [5]. Metoda opracowana w ramach tego projektu powinna
wykorzystywa¢ segmentacje jader opartych na sztucznej inteligencji (Al), jako zautomatyzowana procedure
wykorzystujaca dotychczas opracowang sie¢ neuronowa do segmentacji fibroblastdw [6] na podstawie sekwencji
obrazéw mikroskopowych dokumentujgcych zachowanie komoérek w hodowli lub na sieci segmentujacej
limfocyty histologicznie zabarwionego wycinka tkanki pochodzacego od pacjentéw z zespotem Sjogrena [7].
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