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Opis projektu: Rak szyjki macicy jest jednym z najbardziej $miertelnych i najczgsciej spotykanych
nowotworow ztosliwych we wspotczesnym §wiecie [1]. Powszechnie wiadomo, Ze rozwojowi tego raka mozna
zapobiec, jesli kobiety poddajg sie regularnie badaniom przesiewowym. Ocena rozmazu z kanatu i tarczy szyjki
macicy jest najczestszym badaniem stosowanym we wczesnej diagnostyce raka szyjki macicy jako metoda
przesiewowa. Moze by¢ wykonywana przy uzyciu barwienia Papanicoloau w dwéch technikach: klasycznej
i opartej o faze pltynna. Mikroskopowa ocena rozmazow jest podatna na btedy z powodu omylnosci ludzkiej
percepcji wzrokowej, a ponadto proces oceny jest zmudny i czasochtonny. Dlatego korzystne jest opracowanie
narzedzia diagnostycznego wspomaganego komputerowo, aby ocena cytologii byta bardziej jednoznaczna
i wiarygodna [2, 3].

Celem tego projektu jest zaproponowanie narze¢dzia do automatycznego wykrywania zmian przedrakowych (w
szczegolnosci jader komorkowych $wiadczacych o zawansowaniu procesu nowotworzenia) W rozmazie
cytologicznym i wspomaganie procesu badah przesiewowych przez skrécenia czasu pracy cytodiagnostow, np.:
eliminujac preparaty zawierajace rozmaz w normie. W efekcie wigcej czasu mozna poswigci¢ na preparaty
wskazane jako pozytywne lub niejednoznaczne.

Literatura opisuje takie systemy [4, 5], ale system opracowany w ramach tego projektu powinien wykonywac
segmentacje¢ komorki (jadra i cytoplazmy) w oparciu o sztuczng inteligencje (Al) 1 by¢ w pelni automatyczny. W
naszym laboratorium mamy do$wiadczenia w zastosowaniu glebokiego uczenia maszynowego W zakresie
analizy preparatéw histologicznych barwionych histochemicznie pochodzacych z biopsji mniejszych gruczotow
Slinowych [6] i segmentacji fibroblastow [7] z sekwencji obrazéw mikroskopowych, dokumentujgcych
zachowanie komdrek w hodowli.
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